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VEGF-A: Expressão Gênica
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Análise Estatística

A superexpressão gênica de VEGF-A em tecido tumoral de CCA e sua associação com o padrão de 
invasão tecidual, comparado a ACDP, demonstra seu potencial como  marcador diagnóstico 

diferencial para neoplasias malignas biliopancreáticas. Por outro lado, a invasão de linfonodo e 
perineural em CCA associada a expressão proteica reduzida de VEGF-A, sugere sua regulação por 

fatores genéticos e ou ambientais, assim como a participação de outras vias envolvidas na 
tumorigênese.    
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Sens.:72,41 (IC 95% 54,28–85,30)

Espec.:75,00 (IC 95% 50,50– 89,82)

AUC: 0,78 ± 0,07

IC: 95% 0,64–0,91

P=0,0021

cutoff: >3.163

VEGF-A: Expressão Proteica

Neoplasias malignas Biliopancreáticas → 
Segunda principal causa de morte por câncer do 

trato digestivo.

Ação: vasculogênese, angiogênese e                
crescimento e proliferação tumoral. Expresso em 

diversos tipos de tumores.

Analisar a expressão gênica e proteica de VEGF-A em 
pacientes com CCA e ACDP,  visando identificar seu 
potencial como  marcador diagnóstico diferencial para 
essas doenças, assim como sua associação com o padrão 
de invasão tecidual.

Expressão Gênica

Expressão Proteica

Imuno-Histoquímica Captura de imagem

IHC Profiler (ImageJ)
HistoScore

Admitiu-se significância para valor P<0,05.
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